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Фомоидные микромицеты можно рассматривать как безопасные и эффективные сред-
ства борьбы с опасной сорной растительностью. Однако выбор конкретных штаммов в
качестве биогербицидов затруднён ввиду сложности их идентификации: например, при
утрате спороношения, малом количестве данных в базе NCBI и т.д.[1] Общая характери-
стика штаммов может быть успешно дополнена их биохимическим профилем.
В работе был проведен филогенетический анализ ДНК-последовательностей (MEGA 7.0)
и анализ углеводного профиля штаммов фомоидных грибов из коллекции ФГБНУ ВИЗР
(данные газовой хроматографии с масс детектором глубинного мицелия штаммов), яв-
ляющихся потенциальными микогербицидами, а именно Сalophoma complanata 32-121,
Didymella macrostoma 32-52 и Stagonospora circii С-211.
Проведённый многофакторный анализ выявил взаимосвязь между филогенетическим по-
ложением фомоидных микромицетов и их углеводородным профилем. Кластеризация ви-
дов фомоидных микромицетов, проведенная по углеводному профайлингу и по ДНК-по-
следовательности внутренних транскрибируемых спейсеров, дает сходную картину (рису-
нок 1).Данные могут быть использованы как для уточнения систематического положения
штаммов, так и для прогнозирования биохимической характеристики мицелия фомоидных
микромицетов.
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Рис. 1. Расхождение между штаммами фомоидных микромицетов (1 – .Calaphoma complanata;
2 – Didymella macrostoma; 3 – Stagonospora circii; 4 – Boeremia exiga): a – дендрограмма, постро-
енная Ward’s методом, Евклидово расстояние рассчитано по углеводному профайлингу штаммов
с помощью надстройки XLStat (Addinsoft); б – филогенетическое древо, построенное по локусу
внутренних транскрибируемых спейсеров (ITS1, ITS4) методом максимального правдоподобия
на основе 500 реплик бутстрепа. в программе Mega 7.0
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