Выделение термофильного СО-окисляющего штамма Geobacillus sp. из почвы тропического муссонного леса Южного Вьетнама
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Тропический лес является одним из основных источников оксида углерода (СО) в атмосфере[1]. Мы исследовали присутствие СО окисляющих термофильных прокариот в образцах листового опада и почвы отобранных Иваном Юрьевичем Черновым в тропическом муссонном лесу заповедника Кат Тьен, (Южный Вьетнам) во время экспедиции 2014г. Были поставлены накопительные культуры на СО в аэробных, микроаэрофильных и анаэробных условиях, при температуре 55-60°С, рН 6.5-7.0, инокулятом служили образцы листьев, подстилки и почв с разных глубин профиля. Потребление СО, образование водорода и углекислого газа определялось газово-хроматографическим методом. В образцах отобранных под  Lagerstroemia sp. СО окисляющие прокариоты не были обнаружены  в листовом опаде или подстилке, накопительные культуры на СО были получены из образцов почвы с глубины 10 см, 20 см, 50 см. Из образца с глубины 20 см методом предельных разведений и получением отдельных колоний на агаризованной среде  была выделена чистая культура - штамм L20.  Анализ нуклеотидной последовательности  гена 16S рРНК показал, что  штамма L20 принадлежит к виду Geobacillus thermoglucosidasius. Штамм L20 был способен к росту и окислению СО как в аэробных, так и в анаэробных условиях (концентрации 10% и 100% угарного газа соответственно), рост на СО в анаэробных условиях сопровождался выделением водорода. Присутствие генных детерминант как анаэробного так и аэробного окисления СО было обнаружено в геноме одного из штаммов G. thermoglucosidasius  -Y4.1MC1, выделенного из горячего источника Йеллоустонского парка, однако рост этого штамма на СО не был продемонстрирован[2].
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