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В данной работе была проанализирована оценка полиморфизма генов биотрансформации ксенобиотиков (CYP1A1 Ile462Val, PON1 Gln192Arg, GSTP1 Ile105Val, GSTP1 Ala114Val) в популяциях малочисленного коренного населения Южной Сибири. Общая выборкасоставила 698 человека: алтай-кижи (N=77), теленгиты (N=110), тубалары (N=64) и челканцы (N=60)Ресублики Алтая; тувинцы (N=94) и тоджинцы (N=89) Республики Тыва; качинцы (N=60), койбалы (N=50) и сагайцы (N=94) Республики Хакасии.
Сравнивая частоты аллелей, получили, что тубуларов (q=0.227, p>0.05) и  сагайцев (q=0.229, p>0.05) частота аллеля CYP1A1*462Valдостоверно ниже, чем у челканцев, а самая высокая частота данного аллеля наблюдается у качинцев (q=0.467). У челканцев обнаружена самая низкая частота аллеля GSTP1*Ile105Val (q=0.192) по сравнению с другими малочисленными коренными народами Южной Сибири (тувинцами, теленгитами,алтай-кижи, качинцами, койбалы и сагайцами). В исследованной популяции тоджинцев  частота аллеля GSTP1*105Val (q =0.467), достоверно выше, чем у тувинцев (q =0.282, p>0.05). Следует отметить, что у тоджинцев также частота аллеля GSTP1*114Val (q =0.489, p>0.05) выше по сравнению с челканцами (q =0.192, p>0.01). А если говорить о гене  PON1Gln192Arg, то статистически достоверных различий не выявлено. Частота аллеля PON1*192Arg выше у тувинцев (q=0.516), а меньше всего у челканцев (q=0.309).
Анализ уровня гетерозиготности в обследованных популяциях показал, что у тувинцев по гену PON1 Gln192Arg регистрируется самый высокий уровень наблюдаемой гетерозиготности (Но=0.557), а по гену GSTP1 Ile105Val  самый низкий (Но=0.202) по сравнению с другими популяциями.  Алтай-кижи характеризуются низким уровнем гетерозиготности по гену PON1 Gln192Arg(Но=0.363), челканцы по гену GSTP1 Ala114Val(Но=0.083). Также у тубаларов и тоджинцев отмечается высокий уровень гетерозиготности по генам  GSTP1 Ile105Val, GSTP1 Ala114Valсоответственно (Но=0.578 иНо=0.483 соответственно).
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